
CURRICULUM VITAE ET STUDIORUM DI A. MICHELE STANCA

 Maturità classica Liceo Ginnasio “P. Colonna”, Galatina (LE). 

 Laurea in Scienze agrarie – Università di Bari. 

 Visiting  scientist,  con borsa di  studio  annuale  CNR-NATO, del  Plant  Breeding  Institute 
(P.B.I.), Cambridge (UK). Con una seconda borsa di studio, frequenta la “Summer School 
on Cereal Production” presso il Trinity College di Dublino (Irlanda). 

 Direttore della Sezione di Fiorenzuola d’Arda dell’Istituto sperimentale per la Cerealicoltura 
(sino al marzo 2006). Responsabile della costruzione della nuova Sede e organizzatore dei 
moderni  laboratori  di  breeding,  fisiologia,  alimenti  funzionali  e  malto,  fenotipizzazione, 
tracciabilità e sicurezza, genomica e proteomica.

 Direttore  del Centro di ricerca per la genomica e la postgenomica animale e vegetale di 
Fiorenzuola  d’Arda  (staff  di  65  persone)  e  dell’Unità  di  ricerca  per  la  genomica  e 
postgenomica di Metaponto - Consiglio per la Ricerca e la sperimentazione in Agricoltura 
(CRA)  (sino  al  31  maggio  2009).  Il  Centro  di  Fiorenzuola  è  stato  classificato 
“ECCELLENTE” sulla base della valutazione del CRA per il 2008 e 2009

 Studia a livello genetico e fisiologico il fenomeno dell’allettamento e gli aspetti qualitativi 
(malto e alimenti funzionali) dell’orzo e promuove ricerche di genetica, fisiologia e biologia 
molecolare sull’adattamento delle piante all’ambiente.

 Sviluppa  programmi  di  miglioramento  genetico  convenzionale  e  molecolare  (MAS)  e 
focalizza  la  selezione  sul  concetto  di  potenzialità  produttiva  e  stabilità  della  
produzione. Risultati teorici – accumulo di fattori di trascrizione in genotipi superiori - e 
applicativi  -  rilascio  di  varietà  moderne di  successo – sono stati  raggiunti  nel  recente 
passato.

 Costitutore di varietà di orzo di successo a livello nazionale (nel 2011 il 21% della semente 
certificata ha origine nel Centro di Fiorenzuola) ed internazionale.  Arda è stata prima in 
assoluto tra le varietà di Orzo certificate in Italia negli anni ’90. Cometa è prima nella lista 
delle Top Ten ,  ALIMINI e’ la nuova varieta’  con elevata capacita’ di adattamento ai 
diversi ambienti pedoclimatici.

 Promotore di ricerche di genomica strutturale e funzionale, di proteomica e crop systems 
biology  per  l’identificazione  e  analisi  della  funzione  di  geni  e  proteine  coinvolti  nella 
espressione di caratteri di rilevanza agronomica: qualità, resistenza a malattie e resistenza 
a stress abiotici.

 Sviluppa un Piano  nazionale  di  biotecnologie  vegetali  e  coordina a livello  nazionale  ed 
internazionale progetti di ricerca di miglioramento genetico, di fisiologia e biotecnologie.

 Cura una collezione di mutanti dello sviluppo di orzo e da questa continua a produrre doppi 
mutanti.

 Referee di lavori in riviste tecniche e scientifiche nazionali e internazionali.

 Membro della commissione per le Biotecnologie del MiPAF.

 Valutatore  dei  progetti  di  ricerca di  genetica  vegetale  dell’Accademia  delle  Scienze del 
Governo Portoghese.

 Revisore di progetti di ricerca nazionali ed internazionali di genetica agraria e membro di 
comitati di redazione di riviste scientifiche internazionali.

 Revisore di progetti MIUR (PRIN).

 Presidente e membro  di commissioni di concorso per collaboratore tecnico MIPAF, per 
l’abilitazione alla professione di agronomo, per dottorato, per ricercatore, I° ricercatore, 
dirigente di ricerca e direttore di Istituto presso il Consiglio Nazionale delle Ricerche e per 
associated and full professor di universita’ estere.
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 Organizzatore di convegni internazionali di miglioramento genetico e biologia molecolare.

 Invitato da accademie e istituzioni scientifiche nazionali e internazionali e organizzazioni 
professionali e culturali a tenere relazioni fondamentali in convegni e seminari di Genetica 
Agraria e Biotecnologie.

 Membro della commissione MIPAF per la revisione dei metodi di analisi delle sementi

 Membro  della  scuola  di  dottorato  di  “Biologia  Vegetale”  dell’Universita’  di  Parma  e 
dell'Universita' di Modena e Reggio Emilia.

 Invitato dal Governo della Corea del Nord a Pyongyang – nell’ambito di un progetto FAO – 
come docente di un corso di Plant Breeding, e per organizzare un modello pilota di Seed 
production.

 Nell’ambito degli accordi CNR-Governo della Repubblica dell’Uzbekistan, compie una visita 
tecnico-scientifica presso l’Istituto di Cerealicoltura Uzbeco e l’Università di Samarcanda 
per organizzare un programma di miglioramento genetico dei cereali.

 Su invito del governo della provincia di Xi’an, Cina, ha tenuto un corso di miglioramento 
genetico.

 E’ stato docente presso l’Università di Milano, l’Università Cattolica S. Cuore di Piacenza e 
l’INAT di Tunisi.

 Ha attivato nel 2009 posizioni a t.d. (15) per borsisti, dottorandi, post doc e ricercatori.

 Ha  partecipato,  su  invito,  a  trasmissioni  televisive  sulle  reti  pubbliche  e  private  per 
divulgare e discutere aspetti della genomica e biotecnologie delle piante.

 E’ stato chiamato dalle Commissioni Parlamentari Agricoltura in audizione per definire le 
normative di legge  sulle biotecnologie vegetali, depositando memoria scritta. 

 Membro del Gruppo di Lavoro di Area (GLA Plants) FP7-Food, Agriculture & Fisheries and 
Biotechnology.

 Responsabile  scientifico  della  challenge  “Healthy  Safe  and  Sufficient  Food  and  Feed” 
nell’ambito della piattaforma ”IT Plants for the Future”.

 Membro del comitato “European Group on Barley Genetics and Physiology” della European 
Brewery Convention

            
 Membro  dell’International  Barley  Genetics  Committee  e  del  Consorzio  Europeo  “Barley 

Genome Network”.

 Membro del Barley Working Group dell’European Cooperative Programme for Plant Genetic 
Resources.

 Coordinatore del gruppo CRA del Progetto Internazionala VIGNA

 Coordinatore  del  Progetto  “Sequenziamento  genoma  frumenti:  Mappa  fisica  del 
Cromosoma 5A” nell’ambito dell’International Wheat Genome Sequencing Consortium.

 Reviewer  del  Field  Crops  Progam  (FCP)  dell’INSTITUT  de  RECERCA  y  TECNOLOGIA 
AGROALIMENTARIA del Governo Spagnolo (marzo 2010)

 Invitato come docente di Genetica a tenere lezioni nell’ambito del progetto europeo ”EU 
FP7 AGRISAFE” presso l’istituto di Ricerca di Martonvasar dell’Accademia delle Scienze –
Ungheria (aprile 2010)

 Coordinatore(e  relatore)  di  giornate  di  studio  su  Darwin  presso  diverse  Istituzioni 
pubbliche nazionali in occasione del bicentenario della nascita (2009)

 Coordinatore dell’International Workshop on Barley Leaf Diseases (2014)

 Membro del Comitato dei Garanti  per le Scienze Agrarie, Tecnologie Alimentari  e Scienze 
Veterinarie del Consiglio Nazionale delle Ricerche (CNR)
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 E’ stato  Presidente della Sezione Cereali  della European Association of Plant Breeding 
Research – EUCARPIA. 

 Socio Onorario – e’ stato Consigliere, Vicepresidente, Presidente e Past President - della 
Società Italiana di Genetica Agraria (SIGA).

 E'  stato  Presidente  e  Past-President della  Associazione  Italiana  delle  Società 
Scientifiche Agrarie (AISSA).

 E’ stato membro del Consiglio Direttivo della Federazione Italiana Scienze della Vita(FISV).

 Vincitore per meriti scientifici del Premio VRANI 2012  per aver onorato, difeso, valorizzato e 
divulgato il buon nome del Salento

 Autore di circa 400 pubblicazioni su riviste scientifiche nazionali e internazionali, libri e 
capitoli di libri.

 Attualmente  è  Professore  a  contratto  gratuito  di  “Miglioramento  genetico  e  OGM  in 
agricoltura” presso l’Università di Modena e Reggio Emilia.

 Docente dell’Advanced Course on Plant Breeding presso il CIHEAM di Saragoza.

 Socio Emerito della Societa’ Italiana di Genetica Agraria

 Presidente Onorario dell'Associazione Italiana Societa' Scientifiche Agrarie (AISSA)

 Membro onorario dell’European Association for Research on Plant Breeding -EUCARPIA

 Accademico dell’Accademia Nazionale di Agricoltura di Bologna.

 Accademico,  coordinatore  del  Comitato  “Biologia  Agraria”,  membro  del  Consiglio 
Accademico e Segretario degli Atti dell’Accademia dei Georgofili di Firenze.

 Presidente dell'Unione Italiana  delle  Accademie per le  Scienze Applicate  allo  Sviluppo 
dell'Agricoltura, alla Sicurezza Alimentare e alla Tutela Ambientale -UNASA-.

 H – Index Scopus 24

 H -  Scholar        29

“Quanto dichiarato nel presente curriculum vitae corrisponde al vero ai sensi degli artt 46 e 47 del 
D.P.R. 445/2000” .  

 
PAPERS PUBLISHED FROM 2003

Stanca A.M., I. Romagosa, K. Takeda, T. Lundborg, V. Terzi, L. Cattivelli (2003). Diversity in 
abiotic stresses tolerances. In: Diversity in barley (Hordeum vulgare) (R. von Bothmer, T. van 
Hintum, H. Knupffer, K. Sato Eds.). Elsevier Science B.V., pp. 179-199.

Toffoli F., A. Gianinetti, A. Cavallero, F. Finocchiaro, A.M. Stanca (2003). Effects of pulses of 
higher temperature on the development of enzyme activity during malting. Journal of the Institute 
of Brewing, 109(4): 337-341.

Grossi M., P. Giuntini, E. Mazzucotelli, C. Crosatti, L. Pistelli, L. De Bellis, A. Alpi, A.M. Stanca, L. 
Cattivelli (2003). Cloning and characterization of barley long chain acyl-CoA oxidase and its 
possible regulation by glucose. Physiologia Plantarum, 117: 22-32.
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Terzi V., Ferrari B., F. Finocchiaro, N. Di Fonzo, A.M. Stanca, C. Lamacchia, J. Napier, P.R. 
Shewry, P. Faccioli (2003). TaqMan PCR for detection of genetically modified durum 
Wheat.Journal of Cereal Science, 37(2): 157-163.
Classificato tra i 25 lavori più consultati nel periodo gennaio-ottobre 2003.

Dal Bosco C., M. Busconi, C. Govoni, P. Baldi, A.M. Stanca, C. Crosatti, R. Bassi, L.
Cattivelli (2003). cor gene expression in barley mutants affected in chloroplast development and
photosynthetic electron transport. Plant Physiology, 131: 793-802.

Mastrangelo A.M., S. Belloni, S. Barilli, B. Ruperti, N. Di Fonzo, A.M. Stanca, L. Cattivelli
(2003). Isolation of abiotic stress-related genes and post-transcriptional regulation in durum
wheat. N.E. Pogna, M. Romanò, E.A. Pogna, G. Galterio (Ed.). In: Proceedings of the 10th
International wheat genetics symposium, Paestum 1-6 September 2003. Vol. 1. Istituto
sperimentale per la Cerealicoltura, Roma, pp. 384-387.

Terzi V., S. Calzetti, G. Telera, A.M. Stanca, N. Di Fonzo, P. Codianni, P. Faccioli (2003).
Genetic diversity evaluation among Italian emmer wheat landraces, durum wheat varieties and
emmer x durum wheat derived genotypes. N.E. Pogna, M. Romanò, E.A. Pogna, G. Galterio
(Ed.). In: Proceedings of the 10th International wheat genetics symposium, Paestum 1-6
September 2003. Vol. 2., Istituto sperimentale per la Cerealicoltura, Roma, pp. 530-532.

Stanca A.M., F. Finocchiaro, A. Gianinetti, B. Ferrari (2003). “Functional bread” for lowering
glycemic index in human. N.E. Pogna, M. Romanò, E.A. Pogna, G. Galterio (Ed.). In:
Proceedings of the 10th International wheat genetics symposium, Paestum 1-6 September 2003.
Vol. 3., Istituto sperimentale per la Cerelicoltura, Roma, pp. 1397-1399.

Delogu G., N. Faccini, R. Alberici, A. Gianinetti, A.M. Stanca (2003). Soil-borne viruses of
barley seriously affect plant growth and grain yield in a monocropping system. Cereal Research
Communications, 31: 1-2.

Terzi V., M. Malnati, M. Barbanera, A.M. Stanca, P. Faccioli (2003). Development of
analytical systems based on real time PCR for Triticum species-specific detection and
quantitation of bread wheat contamination in semolina and pasta. Journal of Cereal Science, 38:
87-94. Classificato tra i migliori 25 lavori più consultati nel periodo aprile 2003-marzo 2004.

Arru L., N. Faccini, C. Govoni, L. Cattivelli, N. Pecchioni, G. Delogu, A.M. Stanca, G. Vale’
(2003). The PCR-based marker MWG2018 linked to the Rdg2a leaf stripe resistance gene is a
useful tool for assessing barley resistance in breeding programs. Crop Science, 43: 1036-1042.
24

Francia E., A. Tondelli, D. Barabaschi, A. Aprile, L. Cattivelli, F. Rizza, A.M. Stanca, B. Toth,
G. Galiba, P.M. Hayes, N. Pecchioni (2003). QT loci regulating the accumulation of the
COR14b and TMC-AP3 cold induced proteins in barley. In: Proceedings of the Cereal Section
Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small Grain Cereal in the
Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto sperimentale per la
Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 138-140.

Toth B., E. Francia, G. Galiba, F. Rizza, A.M. Stanca, J. Sutka, N. Pecchioni, J.W. Snape
(2003). Mapping genes affecting flowering time and frost tolerance on chromosome 5B of
wheat and development of STS markers from RFLP markers on chromosome 5H of barley. In:
Proceedings of the Cereal Section Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding
Strategies for Small Grain Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca
Eds.). Istituto sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 158-159.

Cattivelli L., C. Crosatti, C. Mare’, M. Grossi, A.M. Mastrangelo, E. Mazzucotelli, G. Galiba,
A.M. Stanca (2003). Genomic approaches to dissect abiotic stress signal transduction in
cereals. In: Proceedings of the Cereal Section Meeting. From Biodiversity to Genomics:
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Breeding Strategies for Small Grain Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M.
Stanca Eds.). Istituto sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 167-
171.

Rizza F., D. Pagani, D. Enneking, L. Jestin, H.Jaiser, C.H.P. Einfeldt, F. Oeynhausen, A.M.
Stanca, L. Cattivelli (2003). Evaluation of winter genotypes from the Barley Core Collection
(BCC) for frost tolerance in field trials and laboratory experiments. In: Proceedings of the
Cereal Section Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small Grain
Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto sperimentale
per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 223-225.

Rizza F., J. Ghashghaie, F.W. Badeck, C. Lelarge, N. Di Fonzo, L. Cattivelli, R. Alberici, G.
Delogu, A.M. Stanca (2003). Physiological traits associated with genotypic differences in
barley yield under drought. In: Proceedings of the Cereal Section Meeting. From Biodiversity to
Genomics: Breeding Strategies for Small Grain Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P.
Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola
d’Arda, pp. 226-228.

Dall’Aglio E., N. Faccini, A. Haegi, G. Tacconi, A.M. Stanca, G. Vale’ (2003). Molecular
markers for assisted selection of the barley leaf stripe resistance gene Rdg2a. In: Proceedings of
the Cereal Section Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small
Grain Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto
sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 282-283.

Cavallero A., A. Gianinetti, B. Ferrari, F. Finocchiaro, A.M. Stanca (2003). Tocols in hull-less
and hulled barley: effect of genotype and environment. In: Proceedings of the Cereal Section
Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small Grain Cereal in the
Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto sperimentale per la
Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 368-370.

Toffoli F., M. Baronchelli, A. Cavallero, A. Gianinetti, G. Delogu, A.M. Stanca (2003). A
preliminary study to optimize evaluation of malting quality in barley breeding. In: Proceedings
of the Cereal Section Meeting. From Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small
Grain Cereal in the Third Millennium (C. Marè, P. Faccioli, A.M. Stanca Eds.). Istituto
sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. 399-401.

Mare’ C., P. Faccioli, A.M. Stanca (2003). Proceedings of the Cereal Section Meeting. From
Biodiversity to Genomics: Breeding Strategies for Small Grain Cereal in the Third Millennium.
Istituto sperimentale per la Cerealicoltura Sezione di Fiorenzuola d’Arda, pp. I, 481.

Crosatti C., C. Mare’, E. Mazzucotelli, S. Belloni, S. Barilli, R. Bassi, J. Dubcovsky, G. Galiba,
A.M. Stanca, L. Cattivelli (2003). Genetic analysis of the expression of the cold-regulated gene
cor14b: a way toward the identification of components of the cold response signal transduction
in Triticeae. Canadian Journal of Botany, 81: 1162-1167.

Terzi V., F. Infascelli, R. Tudisco, G. Russo, A.M. Stanca, P. Faccioli (2004). Quantitative
detection of Secale cereale by real-time PCR amplification. Food Science and Technology, 37:
239-246.

Cavallero A., A. Gianinetti, F. Finocchiaro, G. Delogu, A.M. Stanca (2004). Tocols in hull-less
and hulled barley genotypes grown in contrasting environments. J. of Cereal Science, 39(2):
175-180.

Francia E., F. Rizza, L. Cattivelli, A.M. Stanca, G. Galiba, B. Tóth, P.M. Hayes, J.S. Skinner,
N. Pecchioni (2004). Two loci on chromosome 5H determine low temperature tolerance in a
“Nure” (winter) x “Tremois” (spring) barley map. Theoretical and Applied Genetics, 108: 670-
680.
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Roig C., C. Pozzi, L. Santi, J. Müller, Y. Wang, M.R. Stile, L. Rossini. A.M. Stanca, F.
Salamini (2004). Genetic of barley Hooded suppression. Genetics, 167: 439-448.

Terzi V., C. Morcia, D. Giovanardi, M.G. D’egidio, A.M. Stanca, P. Faccioli (2004). DNAbased
analysis for authenticity assessment of monovarietal pasta. European Food Research and
Technology, 219: 428-431.

Mare’ C., E. Mazzucotelli, C. Crosatti, E. Francia, A.M. Stanca, L. Cattivelli (2004). Hv-
WRKY38: a new trascription factor involved in cold- and drought-response in barley. Plant
Mol. Biology, 55: 399-416.

Rizza F., F.W. Badeck, L. Cattivelli, O. Li Destri, N. Di Fonzo, A.M. Stanca (2004). Use of a
water stress index to identify barley genotypes adapted to rainfed and irrigated conditions. Crop
Science, 44: 2127-2137.

Tóth B., E. Francia, F. Rizza, A.M. Stanca, G. Galiba, N. Pecchioni (2004) . Development of
PCR-based markers of 5H chromosome for assisted selection of frost-tolerant genotypes in
barley. Molecular Breeding, 14: 265-273.

Atienza S.G., P. Faccioli, G. Perrotta, G. Dalfino, W. Zschiesche, K. Humbeck, A.M. Stanca,
L. Cattivelli (2004). Large scale analysis of transcripts abundance in barley subjected to several
single and combined abiotic stress conditions. Plant Science, 167: 1359-1365.

Vale’ G., G. Tacconi, E. Francia, E. Dall’aglio, C. Govoni, N. Pecchioni, L. Arru, G. Delogu, A.
Haegi, A. Porta-Puglia, A.M. Stanca (2004). Advances in understanding barley-Pyrenophora
graminea interactions. In: A.H. Yahyaoui, L. Brader, A. Tekauz, H. Wallwotk, B. Steffenson
(Eds.). Proceedings of the Second International Workshop on barley leaf blights. ICARDA,
Aleppo, Syria, pp. 135-150.

Bulgarelli D., N.C. Collins, G. Tacconi, E. Dallaglio, R. Bruggeman, A. Kleinhofs, A.M.
Stanca, G. Vale’ (2004). High-resolution genetic mapping of the leaf stripe resistance gene
Rdg2a in barley. Theoretical and Applied Genetics, 108: 1401-1408.

Spano G., L. Beneduce, V. Terzi, A.M. Stanca, S. Massa (2005). Real-time PCR for the
detection of Escherichia coli 0157:H7 in dairy and cattle wastewater. Letters in Applied
Microbiology, 40: 164-171.

Gianinetti A., F. Toffoli, A. Cavallero, G. Delogu, A.M. Stanca (2005). Improving discrimination for 
malting quality in barley breeding programmes. Field Crop Research, 94(2-3): 189-200.

Mastrangelo A.M., S. Belloni, S. Barilli, B. Ruperti, N. Di Fonzo, A.M. Stanca, L. Cattivelli
(2005). Low temperature promotes intron retention in two e-cor genes of durum wheat. Planta,
221: 705-715.

Faccioli P., P. Provero, C. Herrman, A.M. Stanca, C. Morcia, V. Terzi (2005). From single
genes to co-expression networks: extracting knowledge from barley functional genomics. Plant
Molecular Biology, 58(5): 739-750.

Galiba G., N. Pecchioni, A. Vágújfalvi, E. Francia, B. Tóth, D. Barabaschi, S. Barilli, C.
Crosatti, L. Cattivelli, A.M. Stanca (2005). Localization of QTLs and candidate genes involved
in the regulation of frost resistance in cereals. In: R. Tuberosa, R.L. Phillips, M. Gale (Eds.): In
the wake of the double helix from the green revolution to gene revolution, Avenue Media,
Bologna, pp. 253-266.

Vale’ G., N. Pecchioni, D. Bulgarelli, G. Tacconi , E. Dall‘Aglio, G. Delogu, A.M. Stanca
(2005). Genetic bases of barley resistance to the leaf stripe agent Pyrenophora graminea. In: R.
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Tuberosa, R.L. Phillips, M. Gale (Eds.): In the wake of the double helix from the green
revolution to gene revolution, Avenue Media, Bologna, pp. 267-278.

Finocchiaro F., A. Cavallero, B. Ferrari, A. Gianinetti, A.M. Stanca (2005). Barley for
development of functional foods to improve human healt in the third millennium. In: Food
Barley: importance, uses and local knowledge (S. Grando, H. Gomez Macpherson Eds).
ICARDA, pp. 145-156.

Terzi V., A. Gorrini, A.M. Stanca, P.R. Shewry, P. Faccioli (2005). DNA-based methods for
identification and quantitication of small grain cereal mixtures and fingerprinting of varieties.
Journal of Cereal Science, 41: 213-220.

Tondelli A., E. Francia, D. Barabaschi, A. Aprile, J.S. Skinner, E.J. Stockinger, A.M. Stanca,
N. Pecchioni (2006). Mapping regulatory genes as candidates for cold and drought stress
tolerance in barley. Theor Appl Genet, 112: 445-454.

Svensson J.T., C. Crosatti, C. Campoli, R. Bassi, A.M. Stanca, T.J. Close, L. Cattivelli (2006).
Transcriptome analysis of cold acclimation in barley Albina and Xantha mutants. Plant
Physiology, 141: 257-270.

Francia E., N. Pecchioni, O. Li Destri Nicosia, G. Paoletta, L. Taibi, V. Franco, M. Odoardi,
A.M. Stanca, G. Delogu (2006). Dual-purpose barley and oats in a Mediterranean environment.
Field Crop Research, 99: 158-166.

Cervelli E., M. Bianchi, A. Cona, C. Crosatti, A.M. Stanca, R. Angelini, R. Federico, P.
Mariottini (2006). Barley polyamine oxidase isoform 1 and 2, a peculiar case of gene
duplication. The FEBS Journal, 273: 3990-4002..

Tacconi G., V. Baldassarre, N.C. Collins, D. Bulgarelli, A.M. Stanca, G. Valè (2006).
Haplotype characterization and markers at the barley Mlo powdery mildew resistance locus as
tools for marker-assisted selection. Genome, 49: 864-872.

Tacconi G., V. Baldassarre, N.C. Collins, D. Bulgarelli, A.M. Stanca, G. Vale’ (2006).
Hplotype characterization and markers at the barley Mlo powdery mildew resistance locus as
tools for marker-assisted selection. Genome, 49: 864-872.

Faccioli P., G.P. Ciceri, P. Provero, A.M. Stanca, C. Morcia, V. Terzi (2007). A combined
strategy of “in silico” transcriptome analysis and web search engine optimization allows an
agile identification of reference genes suitable for normalization in gene expression studies.
Plant Molecular Biology, 63: 679-688.

Gianinetti A., B. Ferrari, P. Frigeri, A.M. Stanca (2007). In vivo modelling of b-glucan
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